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INTRODUCTION

Les antibiotiques ont montré leur éfficacité dans le traitement des infections humaines,

dans la médecine vétérinaire et dans l’élevage où ils sont également utilisés comme facteurs

de croissance dans certains pays.

L’utilisation massive des antibiotiques depuis les années 50 , a généré et continue de

générer une libération importante de ces molécules dans l’environnement. Ces résidus actifs

exercent une pression de sélection qui a entrainé l’apparition de bactéries résistantes. De plus,

la présence des gènes de résistance sur des supports génétiques mobiles (plasmides, intégrons

et transposons) facilite la dissémination de la résistance via les transferts horizontaux.

Les antibiotiques et bactéries résistantes sont excrétés dans les eaux usées via les fèces où

ils peuvent atteindre les stations d’épurations (STEP) avant d’être finalement rejetés dans

l’environnement. De part sa place stratégique à l’interface entre les activités humaines et

l’environnement, la STEP est le dernier rempart avant le rejet des antibiotiques et des

bactéries antibiorésistantes dans l’environnement. Elle est capable de supporter une forte

densité cellulaire, et elle combine microorganismes résistants et antibiotiques, ce qui permet

de la considérer comme un point chaud propice au transfert de gènes de résistance et à

l’émergence de l’antibiorésistance.

L’évaluation de la résistance aux  antibiotiques dans les eaux usées et les eaux traitées

nous permet d’avoir des données importantes pour comprendre l’écologie et l’épidemiologie

des bactéries résistantes.

Ce travail s’inscrit dans le cadre de projet de recherche sur l’évaluation et la caractérisation

moléculaire de la résistance aux antibiotiques dans l’environnement aquatique. Il complète

une étude entamée en 2010 sur l’impact du traitement biologique sur l’émergence de

l’antibioresistance. Dans cette étude, nous nous sommes intéressés à la caractérisation

génétique de la résistance aux quinolones chez les entérobactéries isolées au niveau de la

station d’épuration des eaux usées urbaines de Boumerdes.
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Pour ce faire nous avons adopté le plan suivant :

- Confirmation de la résistance à la ciprofloxacine

- Identification des bactéries résistantes.

- Evaluation de la résistance des souches aux antibiotiques par antibiogramme.

- Caractérisation des gènes codant pour la résistance aux quinolones

- Recherche d’une association entre la résistance aux quinolones et la production de

béta-lactamases à spectre élargi.

- détermination de la mobilité des gènes de résistance par conjugaison bactérienne.
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